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laarimmunoloogia professor Pért
Peterson Tartu Ulikooli bio- ja siirde-
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Instituudist.

Uherakuline RNA-sekvenee-
rimine (scRNA-seq) on tehno-
loogia, mis voimaldab uurida
rakkude heterogeensust iiksiku
raku tasandil. Meetodi abil on
voimalik jdlgida geenide avaldu-
mist miljonites rakkudes ning
tuvastada haruldasi rakutiiipe
ja neis toimuvaid molekulaarseid
mehhanisme.

Doktoritods hinnati erine-
vate scRNA-seq lahenduste sobi-
vust immuunrakkude uurimiseks.
Lihtematerjalina kasutati tlilimust
kui rakulise ehituse poolest keeru-
list primaarset immuunorganit.
Kahe scRNA-seq meetodi vordluses
tédheldati margatavaid erinevusi ning
tehtud analiiiis toi esile kasutatud
meetodite puudused ja tugevused
immuunorganite analiiiisis.

Teise teemana uuriti immuun-
rakke monogeense haiguse APS-1
(1. ttlipi autoimmuunne poliiendo-
krinopaatia stindroom) korral. APS-1
pohjuseks on mutatsioonid AIRE-
geenis ja selle haiguse korral on
hédiritud immuuntolerantsus, mis
viib autoreaktiivsete T-rakkude
tekkimiseni ja autoimmuunsete
haigusteni. To6s kasutati scRNA-
seq tehnoloogiat, et analiilisida
transkriptoomilisi muutusi APS-1
haigete regulatoorsetes T-rakkudes,

mis osalevad immuuntolerantsuse
kujunemises.

Kolmandaks uuriti vanusega
seotud immuunsiisteemi muutusi.
Vanusega toimuvaid muutusi iseloo-
mustab krooniline pdletik ja nérge-
nenud vdime reageerida viirustele
ja teistele patogeenidele. Lisaks
stivendavad vananemisega seotud
muutusi kroonilised viirusnak-
kused, nditeks tsiitomegaloviiruse
infektsioon.

T60s tuvastati vanade inimeste
perifeerse vere mononukleaarsetes
rakkudes CD8-naiivsete T-rakkude
populatsiooni taseme langus, mida
iseloomustas poletikuliste geenide
iilesregulatsioon. Lisaks kaardistati
tslitomegaloviiruse infektsiooniga ja
vananemisega seotud CD8+ Temra
rakkude alattitibid.

Viitekirja tood nditasid scRNA-
seq tehnoloogia eeliseid keeruliste
rakustisteemide uurimisel, aidates
kaasa immuunrakkude iseloomus-
tamisele ning nende iilesannete
moistmisele.
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